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  - Detaillierte Beschreibungen aller während des Prozesses 
verwendeten technischen Sequenzen, die in die endgültige Sequenz 
einfließen könnten, wie Primer, Adapter und andere technische 
Sequenzen. 
  - Vollständige Aufzeichnungen über alle amplifizierten Sequenzen 
(Amplikons), die während des RACE-Prozesses erzeugt wurden. 
  - Kontext und Zweck der Durchführung von RACE an diesen Proben, 
einschließlich der Ziele und Hypothesen, die getestet werden“ 

 
Hierauf ergeht folgender 
 

Bescheid 

 

1. Ihr Antrag wird abgelehnt. 
2. Die Ablehnung des Antrags erfolgt gebührenfrei. 

 

 

Begründung 

 

1. Der Antrag ist insgesamt abzulehnen, da die von Ihnen begehrten amtlichen 
Informationen, soweit sie hier vorliegen, bereits öffentlich zugänglich sind. Die 
weiteren begehrten amtlichen Informationen liegen hier nicht vor.  
 

a. Antrag zu 1. 
 

Mit dem Antrag zu 1. begehren Sie Zugang zu Aufzeichnungen zur Sequenzierung 
eines beliebigen Virus, das den Menschen infiziert. Wir verweisen insofern auf die 
veröffentlichten Sequenzdaten und weiteren damit zusammenhängenden 
Informationen zu den am Robert Koch-Institut (RKI) sequenzierten SARS-CoV-2-Viren, 
die Sie unter folgendem Link einsehen können: https://github.com/robert-koch-

institut/SARS-CoV-2-Sequenzdaten_aus_Deutschland (zuletzt aufgerufen am 
03.01.2025). Ihr Antrag ist insofern gemäß § 9 Absatz 3 Informationsfreiheitsgesetz 
(IFG) abzulehnen, das Ermessen ist zu Ihren Lasten auszulegen, da die Quelle der 
begehrten amtlichen Informationen auffindbar ist und Ihnen benannt wurde.  
 

b. Anträge zu 2. und 3. 
 

Die mit den Anträgen zu 2. und 3. begehrten amtlichen Informationen liegen hier nicht 
vor, da diese spezifischen Viren - SARS-CoV-2 Wuhan-Hu-1 (MN908947.3) sowie Bat 
Coronavirus RaTG13 (MN996532.2) - nicht am RKI untersucht worden sind, sodass 
hierzu auch keine Aufzeichnungen vorliegen.  
 

Die Sequenzen dieser Viren sind bekannt und öffentlich zugänglich, siehe für 
MN908947.3 die Informationen auf 
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/MN908947.3 sowie für MN996532.2 auf 
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/MN996532.2 (beides zuletzt aufgerufen am 
03.01.2025).  
 

Die Sequenzierung der Virusgenome erfolgt am Genomkompetenzzentrum (MF1) des 

RKI amplikon-basiert (ARTIC Protokoll). Eine Erfassung terminaler Nukleotide ist 
damit nicht möglich, weshalb wir keinen Longreads von der ersten Position des 5'-
Endes bis zur letzten Position des 3'-Endes des Genoms bereitstellen können, selbst 
wenn die benannten Viren hier sequenziert worden wären. Es sei angemerkt, dass dies 
für eine verlässliche Linienzuordnung unerheblich ist und das RKI nach internationaler 
Best Practice verfährt.  
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- Dieses Schreiben wurde maschinell erstellt und ist auch ohne Unterschrift gültig –  

 


